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CRISPR-based peptide library display and programmable microarray self-assembly for rapid quantitative protein binding assays: Molecular Cellhttps://www.cell.com/molecular-cell/fulltext/S1097-2765(21)00596-7?_returnURL=https%3A%2F%2Flinkinghub.elsevier.com%2Fretrieve%2Fpii%2FS1097276521005967%3Fshowall%3Dtrue
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1. 介绍了一种基于CRISPR的肽展示技术，利用dCas9将肽库条形码化并自组装到DNA微阵列表面进行快速、多重的蛋白质结合实验。
2. 利用dCas9展示饱和突变库对商业抗FLAG单克隆抗体和人血清抗体进行表位映射，同时也可用于病毒表位映射和作为多重诊断工具。
3. 这种CRISPR基于的肽展示平台可以适应不同的定制蛋白质库或生物材料组装，并且PICASSO技术可以实现复杂库的自组装。
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Appears moderately imbalanced: The article provides some useful information, but is missing several important points or pieces of evidence that would be required to present the discussed topics in a balanced and reliable way. You are encouraged to seek a more balanced perspective on the presented issues by exploring the provided research topics and looking at different information sources.
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作为一篇科学研究论文，该文章并没有明显的偏见或宣传内容。然而，它可能存在一些局限性和未考虑到的因素。

首先，该文章主要关注了CRISPR技术在肽库显示和蛋白质结合分析中的应用。虽然这是一个有趣和有前途的领域，但该文章并没有探讨其他可能存在的风险或问题。例如，CRISPR技术在基因编辑中已经引起了广泛的争议和担忧，因为它可能会导致不可预测的副作用和意外后果。同样地，在使用CRISPR进行肽库显示时也可能存在类似的风险或问题，需要更多深入研究和评估。

其次，该文章提出了一种新型肽库显示平台，并声称其比现有技术更快速、更灵活、更便捷。然而，该文章并没有与其他肽库显示技术进行直接比较或评估其优劣之处。此外，在实验过程中是否存在潜在偏差或误差也没有得到充分讨论。

最后，尽管该文章提供了一些有趣的结果和应用前景，但它仍然只是一个初步研究，并需要更多的实验和验证来证明其可靠性和有效性。因此，读者应该保持谨慎，并不要过分乐观或悲观地看待这项技术的前景。
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· CRISPR技术的风险和问题

· 与其他肽库显示技术的比较

· 实验过程中的潜在偏差或误差

· 该研究的初步性质

· 技术的可靠性和有效性需要更多验证

· 保持谨慎的态度
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