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1. 该研究使用单细胞RNA测序技术揭示了小鼠胚胎肢体发育过程中的细胞异质性和分化轨迹。
2. 研究结果表明，不同类型的细胞在肢体发育过程中呈现出不同的基因表达模式，并且存在多个分化路径。
3. 这些发现有助于深入理解肢体发育的分子机制，为未来开发治疗相关疾病的新策略提供了重要线索。
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