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[bookmark: _Toc2]Article summary:
1. CDH1基因在乳腺癌中可能具有促癌基因的作用，与相关miRNA结合，对乳腺癌的诊断具有潜在价值。
2. CDH1编码的E-cadherin蛋白在维持干细胞自我更新和分化方面起着重要作用，但其在肿瘤侵袭和转移中也发挥作用。
3. 循环miRNAs被认为是理想的肿瘤生物标志物，可以作为非侵入性诊断和预后的分子标记。
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May be slightly imbalanced: The article presents the information in a generally reliable way, but there are minor points of consideration that could be explored further or claims that are not fully backed by appropriate evidence. Some perspectives may also be omitted, and you are encouraged to use the research topics section to explore the topic further.
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这篇文章探讨了CDH1基因在乳腺癌中的潜在作用以及相关miRNA和它们在乳腺癌诊断价值的可能性。然而，文章存在一些潜在偏见和局限性。

首先，文章提到CDH1基因被认为是一个肿瘤抑制基因，但最近的研究表明它也可能具有致癌特性。然而，作者没有充分探讨这一点，并未提供足够的证据来支持CDH1作为一个致癌基因的观点。这种片面报道可能导致读者对CDH1的作用产生误解。

其次，文章提到miRNAs可以通过干扰转录、翻译和表观遗传过程来调节基因表达，但并未深入讨论miRNAs在乳腺癌中的具体作用机制。缺乏对miRNAs与CDH1之间相互作用的详细分析可能使读者无法全面理解它们在乳腺癌发展中的重要性。

此外，文章强调了sE-cadherin作为一个潜在的诊断和预后生物标志物，在多种恶性肿瘤中高表达。然而，作者未提及sE-cadherin是否存在其他非恶性疾病或生理状态中的升高水平，也未考虑到其他可能影响其表达水平的因素。这种缺失考虑点可能导致对sE-cadherin作为特异性生物标志物的价值进行过度夸大。

最后，文章没有探讨CDH1和miRNAs与其他已知乳腺癌相关基因或信号通路之间的交互作用。缺乏对整个乳腺癌发展过程中复杂网络关系的全面理解可能限制了对CDH1和miRNAs在该疾病中真正作用机制的深入认识。

总体而言，这篇文章虽然尝试探讨CDH1和miRNAs在乳腺癌中的潜在角色和诊断价值，但存在一些偏见、片面报道、无根据主张以及缺失考虑点等问题。进一步深入研究并综合考虑更多相关因素将有助于更全面地理解它们在乳腺癌发展中的真实意义。
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· CDH1基因的致癌特性证据

· miRNAs在乳腺癌中的作用机制

· sE-cadherin在非恶性疾病中的表达水平

· CDH1和miRNAs与其他乳腺癌相关基因的交互作用

· 乳腺癌发展过程中的复杂网络关系

· CDH1和miRNAs在乳腺癌中的真实作用机制
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